
Fundamentos de la Secuenciación con nanoporos. Bases de este tipo
de secuenciación genómica. Comparación con otras técnicas.  

Plataformas de secuenciación. Comparación de las plataformas de
nanoporos disponibles. 

Opciones de kits disponibles y diseño de experimentos. Requerimientos
según el tipo de aplicación. 

Resultados y análisis bioinformático. Adquisición de datos y
procesamiento. Ejemplos de software y recursos bioinformáticos
necesarios. 

Identificación de variantes. Análisis de variantes puntuales y
determinación precisa de variantes estructurales. 

Interpretación del efecto de variantes de splicing. 
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